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FIGURE 2: EDG4 NUCLEOTIDE SEQUENCE 



1 ggcacgaggc gccgggccat gggcctcgag cccgccccga acccccgcga gcccgccttg 
Hsi tctgcggcgt gactggaggc ccagatggtc atcatgggcc agtgctacta caacgagacc 
y=0_21 atcggcttct tctataacaa cagtggcaaa gagctcagct cccactggcg gcccaaggat 
RJL81 gtggtcgtgg tggcactggg gctgaccgtc agcgtgctgg tgctgctgac caatctgctg 
h|241 gtcatagcag ccatcgcctc caaccgccgc ttccaccagc ccatctacta cctgctcggc 
.1=301 aatctggccg cggctgacct cttcgcgggc gtggcctacc tcttcctcat gttccacact 
v ^361 ggtccccgca cagcccgact ttcacttgag ggctggttcc tgcggcaggg cttgctggac 
C&21 acaagcctca ctgcgtcggt ggccacactg ctggccatcg ccgtggagcg gcaccgcagt 
481 gtgatggccg tgcagctgca cagccgcctg ccccgtggcc gcgtggtcat gctcattgtg 
541 ggcgtgtggg tggctgccct gggcctgggg ctgctgcctg cccactcctg gcactgcctc 
601 tgtgccctgg accgctgctc acgcatggca cccctgctca gccgctccta tttggccgtc 
661 tgggctctgt cgagcctgct tgtcttcctg ctcatggtgg ctgtgtacac ccgcattttc 
721 ttctacgtgc ggcggcgagt gcagcgcatg gcagagcatg tcagctgcca cccccgctac 
781 cgagagacca cgctcagcct ggtcaagact gttgtcatca tcctgggggc gttcgtggtc 
841 tgctggacac caggccaggt ggtactgctc ctggatggtt taggctgtga gtcctgcaat 
901 gtcctggctg tagaaaagta cttcctactg ttggccgagg ccaactcact ggtcaatgct 
961 gctgtgtact cttgccgaga tgctgagatg cgccgcacct tccgccgcct tctctgctgc 
1021 gcgtgcctcc gccagtccac ccgcgagtct gtccactata catcctctgc ccagggaggt 
1081 gccagcactc gcatcatgct tcccgagaac ggccacccac tgatgactcc accctttagc 
1141 taccttgaac ttcagcggta cgcggcaagc aacaaatcca cagcccctga tgacttgtgg 
1201 gtgctcctgg ctcaacccaa ccaacaggac tga ctgactg gcaggacaag gtctggcatg 
1261 gcacagcacc actgccaggc ctccccaggc acaccactct gcccagggaa tgggggcttt 
1321 gggtcatctc ccactgcctg ggggagtcag atggggtgca ggaatctggc tcttcagcca 
1381 tctcaggttt agggggtttg taacagacat tattctgttt tcactgcgta tccttggtaa 
1441 gccctgtgga ctggttcctg ctgtgtgatg ctgagggttt taaggtgggg agagataagg 
1501 gctctctcgg gccatgctac ccggtatgac tgggtaatga ggacagactg tggacacccc 
1561 atctacctga gtctgattct ttagcagcag agactgaggg gtgcagagtg tgagctggga 
1621 aaggtttgtg gctccttgca gcctccaggg actggcctgt ccccaataga attgaagcag 
1681 tccacgggga ggggatgata caaggagtaa acctttcttt acactcaaaa aaaa 
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^FIGURE 4: EDG5 NUCLEOTIDE SEQUENCE 

1 atg ggcagct tgtactcgga gtacctgaac cccaacaagg tccaggaaca ctataattat 

O 61 accaaggaga cgctggaaac gcaggagacg acctcccgcc aggtggcctc ggccttcatc 

1x121 gtcatcctct gttgcgccat tgtggtggaa aaccttctgg tgctcattgc ggtggcccga 

^181 aacagcaagt tccactcggc aatgtacctg tttctgggca acctggccgc ctccgatcta 

!^41 ctggcaggcg tggccttcgt agccaatacc ttgctctctg gctctgtcac gctgaggctg 

^-301 acgcctgtgc agtggtttgc ccgggagggc tctgcctcca tcacgctctc ggcctctgtc 

CB61 ttcagcctcc tggccatcgc cattgagcgc cacgtggcca ttgccaaggt caagctgtat 

=#£21 ggcagcgaca agagctgccg catgcttctg ctcatcgggg cctcgtggct catctcgctg 

"~481 gtcctcggtg gcctgcccat ccttggctgg aactgcctgg gccacctcga ggcctgctcc 

541 actgtcctgc ctctctacgc caagcattat gtgctgtgcg tggtgaccat cttctccatc 

601 atcctgttgg ccatcgtggc cctgtacgtg cgcatctact gcgtggtccg ctcaagccac 

661 gctgacatgg ccgccccgca gacgctagcc ctgctcaaga cggtcaccat cgtgctaggc 

721 gtctttatcg tctgctggct gcccgccttc agcatcctcc ttctggacta tgcctgtccc 

781 gtccactcct gcccgatcct ctacaaagcc cactactttt tcgccgtctc caccctgaat 

841 tccctgctca accccgtcat ctacacgtgg cgcagccggg acctgcggcg ggaggtgctt 

901 cggccgctgc agtgctggcg gccgggggtg ggggtgcaag gacggaggcg ggtcgggacc 

961 ccgggccacc acctcctgcc actccgcagc tccagctccc tggagagggg catgcacatg 

1021 cccacgtcac ccacgtttct ggagggcaac acggtggtcJLga 

FIGURE 5: E ST No, AA419064 

GGGCCATGGCTCGAGCCGCCCCGACCCCCCGCGAGCCCGCCTTGTCTGCGGCGTGACTGG 
AGGCCCAGATGGTCATCATGGGCCAGTGCTACTACAACGAGACCATCGGCTTCTTCTATA 
ACAACAGTGGCAAAGAGCTCAGCTCCCACTGGCGGCCCAAGGATGTGGTCGTGGTGGCAC 
TGGGGCTGACCGTCAGCGTGCTGGTGCTGCTGACCAATCTGCTGGTCATAGCAGCCATCG 
CCTCCAACCGCCGCTTCCACCAGCCCATCTACTACCTGCTCGGCAATCTGGCCGCGGCTG 
ACCTCTTCGCGGGCGTGGCTACCTCTTCCTCATGTTCCACACTGGTCCCCGCACAGCCCG 
ACTTTCACTTGAGGG 



